
 
 

Relazione Attività 2010 
 
 

Nel 2010 ricorre il 10° anniversario dall’avvio del programma scientifico di IFOM. In 
questa occasione, IFOM si è concentrato sulla definizione delle sue future linee 
strategiche traducendole già in importanti traguardi.  

Nel corso dell’anno IFOM ha infatti intensificato e consolidato la propria rete di 
collaborazioni con altre istituzioni eccellenti della ricerca oncologica e biomedica italiana 
e internazionale, tramite l’attivazione del primo programma di ricerca della Fondazione 
CEN (Centro Europeo di Nanomedicina), la siglatura di un protocollo d’intesa con 
l’Università di Kyoto e la costituzione della società TTFactor srl. 

Dal punto di vista dell’attività scientifica, che si attesta sempre su un livello di produttività 
scientifica di eccellenza, IFOM ha avviato nel 2010 un progetto teso a costituire un 
Scientific Advisory Board, seguendo il modello dei più autorevoli Istituti di Ricerca di 
matrice anglosassone.  

Il personale di ricerca IFOM è costituito, alla fine del 2010, da 208 scienziati. Per i 
dettagli, si faccia riferimento alla seguente tabella: 

 

Totale personale 247
Percentuale ricercatori 84%

Età media dei ricercatori 33 anni
Numero ricercatrici donne 128

Percentuale ricercatrici donne 62%
Numero di nazionalità 23

 



1. Aggiornamenti sulla rete delle collaborazioni scientifiche istituzionali 2010 

 
1. 1 Primo programma della Fondazione CEN 
Facendo seguito alla costituzione della Fondazione CEN (Centro Europeo di 
Nanomedicina) avvenuta nel luglio 2009 su iniziativa di IFOM insieme ad altri 9 
prestigiosi centri di ricerca pubblici e privati e con il patrocinio e sostegno finanziario 
della Regione Lombardia, il 18 febbraio 2010 è stato presentato presso la Regione 
Lombardia il primo Programma di Ricerca promosso dalla Fondazione. Il progetto, 
diretto da Francesco Stellacci, ha come focus lo sviluppo di nuovi materiali e nuove 
tecnologie utili per l’avanzamento della neurologia. Il Prof. Francesco Stellacci - un 
giovane scienziato italiano che ha lavorato per quasi dieci anni nell’ambito delle tecniche 
avanzate di Nanomedicina presso il prestigioso MIT (Massachussetts Institute of 
Technology) di Boston - è stato reclutato dalla Fondazione IRCCS Istituto Neurologico 
Carlo Besta – uno degli istituti fondatori della Fondazione CEN - e lavora con il suo team 
presso i  laboratori ad alta tecnologia di IFOM. Nel 2010 il team diretto dal professor 
Stellacci è costituto da 3 ricercatrici di provenienza internazionale. 

 
1.2 Protocollo d'intesa con Kyoto  
Nell'ambito dell'internazionalizzazione delle proprie attività scientifiche, IFOM ha concluso in data 7 Maggio 
2010 un accordo di cooperazione accademica con la Medical School della Kyoto University che prevede anche il 
reciproco scambio di studenti. La Kyoto University è una delle università più prestigiose del Giappone. 

 
1.3 TT Factor 
Il 9 giugno 2010 IFOM e IEO hanno costituito TTFactor S.r.l., società di trasferimento 
tecnologico con gli obiettivi di valorizzare la proprietà intellettuale e  di gestire i rapporti 
di collaborazione dei due Istituti con l’industria per tutte le attività di ricerca. Da statuto 
TTFactor ha per oggetto lo svolgimento di attività strumentali e di supporto alla ricerca 
medica, biomedica, scientifica, tecnologica e biotecnologica mediante la promozione ed 
attuazione di iniziative a sostegno della collaborazione tra ricerca ed industria volta 
all’ulteriore sviluppo dei trovati di ricerca, della tutela delle proprietà intellettuali originate 
dalla ricerca e del loro trasferimento, della creazione di nuova imprenditorialità originate 
dalla ricerca, della valorizzazione economica dei risultati delle ricerche, anche attraverso 
la tutela brevettuale. Direttore Generale di TTFactor è la dottoressa Daniela Bellomo 
mentre il comitato direttivo è  presieduto dal professor Pier Giuseppe Pelicci.  

 



2 . Aggiornamenti sulle attività istituzionali 
 
2.1 Il decennale del programma scientifico  
Nel 2010 è ricorso il 10° anniversario dall’avvio del programma scientifico di IFOM. In 
questa occasione, ha promosso un incontro pubblico tenutosi il 12 luglio IFOM presso la 
conference room dell’Istituto dal titolo “2020 – la ricerca sul cancro di domani: sinergica, 
interdisciplinare e transnazionale”. Tirando le fila dei suoi primi 10 anni, la Direzione 
Scientifica di IFOM ha voluto intendere questa ricorrenza come un’opportunità di 
riflessione sulle linee di sviluppo della ricerca sul cancro di domani, discutendole  con i 
suoi partner istituzionali e scientifici, nazionali e internazionali. All’evento, moderato dalla 
giornalista Carmen Lasorella, hanno partecipato oltre 200 ospiti del mondo istituzionale, 
scientifico ed economico. 

 
2.2 Il Servizio di Accoglienza per Stranieri  
 
A partire dall'aprile 2010 IFOM ha istituito un Servizio di Accoglienza rivolto ai ricercatori 
stranieri - pari al  25 % del totale dei ricercatori IFOM - per supportarli nell’affrontare tutte 
le procedure burocratiche necessarie per fare ricerca e vivere in Italia. Il problema della 
burocrazia costituisce infatti il principale ostacolo per i ricercatori stranieri nella scelta di 
trascorrere un periodo di lavoro in centri di ricerca italiani. 
 
Il servizio è attualmente gestito dall’aprile 2010 dalla dottoressa di nazionalità 
giapponese Mio Sumie in grado di parlare anche l’Italiano e l’Inglese che rappresenta il 
primo punto di riferimento per i nuovi ricercatori stranieri e che si occupa di garantire loro 
supporto per la mediazione linguistica nell’arco del loro percorso professionale in IFOM. 
 
Nel dettaglio il Servizio di Accoglienza per Stranieri fornisce ai ricercatori stranieri 
reclutati in IFOM: 

- supporto per l’ottenimento del visto di studio nel rispettivo Paese di provenienza; 
- all’arrivo in Italia, un servizio di foresteria gratuita fino alla ricerca e 

stabilizzazione nel proprio alloggio; 
- supporto in tutte la fasi critiche per l’ottenimento dei documenti necessari per fare 

ricerca in Italia; 
- supporto linguistico e burocratico per espletare le pratiche necessarie presso gli 

uffici pubblici (questura per il permesso di soggiorno; Agenzia delle Entrate per il 
codice fiscale; ASL per la tessera sanitaria; Comune per il cambio di residenza; 
Comune e ASL per il ricongiungimento familiare); 

- contatto con le agenzie immobiliari al fine di trovare alloggio, servizio di 
traduzione dei contratti di affitto e aiuto per la compilazione della modulistica per 
le fornitura di gas e luce. 

 
2.3 Guest house  a Cusano Milanino  
Grazie al contributo di FIRC sono stati ristrutturati e adibiti a guest house per i nuovi 
ricercatori due appartamenti in località Cusano Milanino (MI). L’investimento di 
quest’azione di ristrutturazione è stato di circa 50 mila Euro. 
Gli appartamenti sono destinati ad ospitare I ricercatori. Uno di questi è stato utilizzato 
nel 2010 per ospitare il nuovo group leader Alexandre A. Mironov. 



 

3. Aggiornamenti sull’attività scientifica 

 
3.1 Tomas Lindahl 
Nel corso del 2010, la Direzione Scientifica ha nominato Tomas Lindahl Scientific Advisor di IFOM. Nato nel 
1938, Tomas Lindahl è Direttore Emerito del Clare Hall Laboratories presso il Cancer Research UK a Londra. 
Laureato in medicina presso il prestigioso Karolinska Institute di Stoccolma, Tomas Lindahl ha svolto la sua 
attività di ricercatore negli Stati Uniti presso l’Università di Princeton e la Rockfeller University prima di trasferirsi 
nel 1981 in Inghilterra presso il Cancer Research UK. Nel 2007 è stato insignito della prestigiosa Royal Medal 
attribuita dalla Royal Society di Londra per il suo contributo fondamentale nella comprensione dei meccanismi di 
riparazione del DNA. 
 
In qualità di Scientific Advisor, Tomas Lindahl ha il compito di costituire il Scientific Advisory Board (SAB) 
dell’IFOM che periodicamente effettuerà rigorose review scientifiche dell’attività dell’Istituto fornendo preziose 
indicazioni alla Direzione Scientifica di IFOM.   
 
3.2 Scientific Advisory Board (SAB) 
Nel corso del 2010 è stato nominato il Scientific Advisory Board dell’IFOM. Presieduto da Tomas Lindahl, il SAB 
è composto da: 

 Prof. Michael Neuberger – University of Cambridge 
 Dr Julian Downward – Cancer Research UK 
 Prof. J.H.J. Hoeijmakers – Erasmus Medical Centre di Rotterdam 

La prima riunione del SAB è prevista per Marzo 2011. Il profilo dettagliato dei membri del SAB di IFOM è in 
allegato a questo documento. 

 
3.3 Programmi di ricerca 
Nel settembre 2010 è stato reclutato un nuovo Group Leader, Alexandre A. Mironov, 
che dirige in IFOM il programma di ricerca dal titolo Trasporto intercellulare e formazione 
dei tumor . Il Professor Mironov è un senior group leader originario della Russia e dal 
1983 dirige il laboratorio di Morfologia Patologica e Microscopia Elettronica presso il 
Research Center dell’Ivanovo State Medical Institute, dove è tutt’ora Professore al 
Dipartimento di Anatomia. Si trasferisce in Italia nel 1994 per lavorare a capo dell’Unità 
di Morfologia e successivamente in quella di Traffico Intracellulare nel Laboratorio di 
Neurobiologia Molecolare presso il Consorzio Mario Negri Sud di Chieti. Il reclutamento 
di Mironov è molto importante per IFOM viste le sue competenze nel campo 
dell’imaging. 
 
Nel 2010 è stata effettuata la selezione di un nuovo Junior Group Leader, con 
attivazione a decorrere dal gennaio 2011. Si tratta di Svend Marth Petersen, che 
dirigerà un nuovo programma di ricerca sul DNA Editing.  Originario della Germania, il 
dottor Petersen ha lavorato tra il 1999 e il 2003 presso il Medical Research Council di 
Cambridge e dal 2003 al 2010 presso Cancer Research UK di Londra distinguendosi nel 
campo del DNA Editing.  Attualmente la sua linea di ricerca mira a comprendere come 
gli ormoni estrogeni possano causare il cancro.  Il valore aggiunto dell’acquisizione di 
questo programma di ricerca è particolarmente rilevante per lo sviluppo dei nostri studi 
genetici nel settore della ricerca traslazionale.   Il reclutamento di Svend Petersen  va 
inoltre a coprire la posizione di junior group leader resa vacante dalla partenza da IFOM 
di Ugo Cavallaro. 



 
Dal settembre 2010 è stato infatti chiuso il gruppo di ricerca Adesione cellulare nella 
progressione neoplastica e nell'angiogenesi,  attivato nel 2003. Il gruppo non ha passato 
la selezione del comitato di revisione, poiché i risultati ottenuti nei 6 anni di attività, in 
termini di pubblicazioni scientifiche e di possibilità di autofinanziamento, non sono stati 
attesi. 
 

Nel 2010 sono stati operativi presso l’IFOM i seguenti programmi di ricerca: 
 

1. Genetica molecolare dei tumori (2000) 

2. Controllo del ciclo cellulare e stabilità del genoma (2000) 

3. Angiogenesi (2000) 

4. Determinanti genetici della trasformazione neoplastica e della progressione 
tumorale (2000) 

5. Telomeri e senescenza (2003) 

6. Adesione cellulare nella progressione neoplastica e nell’angiogenesi (2003) 

7. Meccanismi molecolari nello sviluppo embrionale e nei tumori (2004) 

8. Oncologia cellulare e ultrastrutturale (2003) 

9. Microscopia e nanoscopia per inseguimento dinamico di biomolecole in 3D in 
sistemi cellulari (2004) 

10. Biologia cellulare computazionale (2005) 

11. Controllo genetico della migrazione cellulare in Zebrafish (2005) 

12. Dinamica della regolazione del segnale nella motilità cellulare (2005)  

13. La monoubiquitinazione come regolazione funzionale delle proteine (2005) 

14. Analisi mutazionale delle famiglie dei geni delle chinasi e delle fosfatasi nel 
tumore della mammella e nel melanoma (2005) 

15. Meccanismi molecolari alla base del differenziamento e della t
 ransformazione dei linfociti B (2006) 

16. Meccanismi di riparazione del DNA (2008) 

17. Trasduzione del segnale e matrice cellulare (2008) 

18. Regolazione della soppressione tumorale attraverso l’endocitosi in 
Drosophila (2009) 

19.  Trasporto intercellulare e formazione dei tumori (da settembre 2010)   

20.      DNA Editing (da dicembre 2010) 

 
 
 

3.4 Grants IFOM di competenza 2010 
Per l'anno 2010 il valore dei Grants IFOM assegnati è pari Euro €3.336.872 di cui AIRC 
€1.515.000. Il valore dei grant del 2010, apparentemente in netto calo rispetto al 2009, 



merita alcune considerazioni. 

In generale, osserviamo come la crisi economica finanziaria che attanaglia le economie 
occidentali negli ultimi anni inizia ad avere ripercussioni sensibili sulle tradizionali fonti di 
finanziamento alla ricerca. Infatti, si osserva la diminuzione del numero di opportunità 
disponibili per gli istituti di ricerca e l’allungamento dei tempi di attribuzione per i bandi di 
natura pubblica tuttora disponibili. 

Esemplare in tal senso è il caso dei bandi della Fondazione Cariplo (nel 2010 sono stati 
quasi completamente cancellati) e la tempistica di assegnazione dei bandi europei 
European Research Council (ERC). Questi ultimi, infatti, pur essendo stati presentati a 
Febbraio/Marzo 2010, sono stati attribuiti solo a Febbraio 2011 (con ogni probabilità per 
problematiche legate ad esigenze di cassa dell’istituzione erogante) determinando così 
uno spostamento al 2011 di fondi che in tempi normali sarebbero stati contabilizzati 
nell’esercizio 2010. Per IFOM, l’impatto dello slittamento degli ERC è stato di €4,6 
milioni. 

Infine, dobbiamo anche registrare la novità dei grant AIRC del 2010 che sono stati 
attivati a partire dal 1/1/2011 determinando anche in questo caso uno slittamento al 
2011 di fondi che altrimenti sarebbero stati imputati nell’esercizio 2010. L’impatto per 
IFOM di questo cambiamento in AIRC è stato di €1,8 milioni. 

Complessivamente queste due misure hanno avuto un impatto di circa €6,4 milioni. 

Pertanto, alla luce di queste considerazioni, la scarsa performance in termini di grants 
del 2010 (€3,3 milioni) e l’extra performance registrata nel 2011 (€12 milioni nei primi 3 
mesi)  sono più da attribuirsi a questi fattori esogeni che ad una reale crescita 
esponenziale dei finanziamenti nel 2011. 

 

 

3.5 Pubblicazioni IFOM 2010 
Nel 2010 gli scienziati IFOM hanno pubblicato 85 articoli di ricerca su riviste 
scientifiche internazionali, con un impact factor medio pari a 9.295 (calcolato sugli 
articoli pubblicati nelle riviste provviste di impact factor). Si osserva pertanto un calo del 
numero assoluto di pubblicazioni rispetto al 2009 ed un aumento dell’impact factor medio. A tal proposito, è 
opportuno effettuare alcune considerazioni. 

In primis, il lavoro in laboratorio comporta una forte componente ciclica nella preparazione dei lavori da 
sottoporre alle riviste. Occorrono infatti 18-36 mesi per portare un’idea dal bancone del laboratorio alla 
pubblicazione sulla rivista. Inoltre, una volta sottomesso alla rivista l’articolo puo’ subire un processo di 
revisione che puo’ durare anche un anno, dilazionandone la pubblicazione. Pertanto, e’ logico pensare che si 
sono raccolti nel 2010 i frutti delle idee seminate nel 2007-2008. 

Tuttavia, IFOM è un istituto con una filosofia di ricerca volta a privilegiare la qualità e l’originalità del lavoro – 
intesa come capacità di portare qualcosa di nuovo - nell’ambito della ricerca contro il cancro. In tal senso, per 
IFOM, non e’ il numero assoluto delle pubblicazioni che conta ma la loro qualità che deve essere elevatissima. 

In quest’ottica, il ruolo della direzione scientifica e del Scientific Advisory Board è anche quello di selezionare e 
privilegiare quei group leaders che pubblicano su riviste ad alto impact factor e che sono attenti a non diluire la 
propria attività in un gran numero di pubblicazioni che sono però poco significative dal punto di vista qualitativo. 
I criteri di selezione per i group leaders sono quindi diventati ancora più rigorosi e incentrati intorno al concetto 
di ricerca originale e “curiosity driven”, tipica della filosofia di IFOM. 



In tal senso, nel corso del biennio 2009-2010 hanno lasciato l’istituto alcuni ricercatori (Cremona, Cavallaro, de 
Marco e Cassata) che avevano al loro attivo pubblicazioni che però erano poco originali e quindi pubblicate su 
riviste a basso impact factor.  

Queste partenze hanno contribuito a ridurre il numero assoluto delle pubblicazioni ma, in compenso, è stato 
riportato il focus sulle pubblicazioni di qualità elevata e ad alto impact factor come nel caso delle prestigiose 
riviste Nature e Cell. In quest’ottica, registriamo che IFOM ha pubblicato ben 19 lavori su queste due riviste dal 
2005 ad oggi. 

Infine, l’attuale metodo di affiliazione dei ricercatori IFOM e IEO presso il Campus IFOM-IEO ha portato in 
passato ad alcune confusioni nel momento in cui venivano registrate ed attribuite le pubblicazioni fra istituti. Per 
ovviare a queste problematiche, è stato sviluppato un sistema automatico di catalogazione delle pubblicazioni 
basato sull’archivio telematico PubMed e certificato dai group leaders stessi in modo da ridurre al minimo in 
futuro le possibilità di confusione nell’attribuire le giuste affiliazioni. E’ in corso un’analisi retroattiva delle 
pubblicazioni IFOM utilizzando questo nuovo procedimento. 
 
Tra le pubblicazioni del 2010, segnaliamo quelle a cui è stato dato risalto attraverso 
la diffusione di un comunicato stampa: 
 
 
1) Una ricerca condotta da Pier Paolo Di Fiore, il cui risultato è stato pubblicato 
rivista scientifica Cell (Salvatore Pece S. et al. Cell,  2010). 
 
Data: Gennaio 2010 
 
Titolo: Biological and Molecular Heterogeneity of Breast Cancers Correlates with 
Their Cancer Stem Cell Content. 
 
Oggetto: La ricerca ha individuato un nuovo meccanismo nel processo di origine e 
sviluppo del cancro della mammella: sono le cellule staminali del cancro le vere 
responsabili dell’insorgenza e del mantenimento dei tumori mammari, ed il differente 
numero di cellule staminali in essi contenuto rappresenta l’elemento determinante 
per spiegare la diversa aggressività dei differenti tipi di cancro del seno. 
La ricerca è stata sostenuta da un finanziamento dell’AIRC. 
 
 
2) Una ricerca condotta da Elisabetta Dejana pubblicata sulla rivista Developmental 
Cell (Corada M. et al.,  Developmental Cell 2010)  
 
Data: Giugno 2010 
 
Titolo: The Wnt/beta-catenin pathway modulates vascular remodeling and 
specification by upregulating Dll4/Notch signaling. 
 
Oggetto: La ricerca ha individuato uno dei meccanismi responsabili delle anomalie e 
dell’alterata organizzazione del sistema vascolare tumorale, uno dei tratti distintivi e 
più pericolosi dei tumori. La scoperta ha rilevanti implicazioni: apre la strada a nuove 
strategie terapeutiche che potrebbero affiancare e potenziare l’azione delle terapie 
antineoplastiche che puntano a bloccare la vascolarizzazione dei tumori. 
Nell’immediato futuro gli scienziati proveranno l’efficacia della terapia in diversi tipi di 
cancro sperimentale, in particolare melanomi, tumori alla mammella e pancreas.  



La ricerca è stata sostenuta da un finanziamento dell’AIRC. 
 
Segnaliamo altresì le seguenti pubblicazioni per la loro rilevanza scientifica: 
 

1) Una ricerca condotta da Alberto Bardelli e pubblicata sul Journal of Clinical 
Oncology  (Bardelli A. et al., J Clin Oncol. 2010)   
 
Data: marzo 2010 
 
Titolo: Molecular mechanisms of resistance to cetuximab and panitumumab in 
colorectal cancer. 

 
2) Una ricerca condotta da Alberto Bardelli e pubblicata sul Journal of Clinical 

Oncology (Di Nicolantonio F et Al., Journal of Clinical Investigation. 2010)  
 

Data: Agosto 2010 
 

Titolo: Deregulation of the PI3K and KRAS signaling pathways in human cancer 
cells determines their response to everolimus. 

 
3) Una ricerca condotta da Marco Foiani e pubblicata su Molecular Cell (Fachinetti 

D. et Al. Molecular Cell 2010)  
 

Data: Agosto 2010 
 

Titolo:  Replication termination at eukaryotic chromosomes is mediated by Top2 
and occurs at genomic loci containing pausing elements. 

 
4) Una ricerca condotta da Dana Branzei  e pubblicata su Nature Reviews 

Molecular Cell Biology (Branzei D et AL,  Nat Rev Mol Cell Biol. 2010) 
 

Data: Marzo 2010 
 

Titolo: Maintaining genome stability at the replication fork. 
 

5) Una ricerca condotta da Giorgio Scita e Pier Paolo Di Fiore e pubblicata su 
Nature (Scita G, Di Fiore PP, Nature 2010) 
 
Data: Gennaio 2010  
 
Titolo: The endocytic matrix 

3.6 Elenco delle pubblicazioni IFOM 2010  
(in ordine alfabetico per rivista scientifica) 
 

1 Bleeker FE, Atai NA, Lamba S, Jonker A, Rijkeboer D, Bosch KS, Tigchelaar W, 
Troost D, Vandertop WP, Bardelli A, Van Noorden CJ.  
The prognostic IDH1( R132 ) mutation is associated with reduced NADP+-
dependent IDH activity in glioblastoma. 
Acta Neuropathol. 2010, Apr;119(4); 487-94. IF: 6.397  

 



2 Zecchini S, Cavallaro U. 
Neural Cell Adhesion Molecule in Cancer: Expression and Mechanisms. 
Adv Exp Med Biol. 2010, 663; 319-333. IF: 2.020  

 
3 Boniolo G, DI Fiore PP, Pece S. 

Trusted consent and research biobanks: towards a 'new alliance' between 
researchers and donors. 
Bioethics. 2010, May-17. IF: 4.000  

 
4 Hermans K, Claes F, Vandevelde W, Zheng W, Geudens I, Orsenigo F, De 

Smet F, Gjini E, Anthonis K, Ren B, Kerjaschki D, Autiero M, Ny A, Simons M, 
Dewerchin M, Schulte-Merker S, Dejana E, Alitalo K, Carmeliet P. 
Role of synectin in lymphatic development in zebrafish and frogs. 
Blood. 2010, Jul 14. IF: 10.555  

 
5 Licciulli S, Luise C, Zanardi A, Giorgetti L, Viale G, Lanfrancone L, Carbone R, 

Alcalay M. 
Pirin delocalization in melanoma progression identified by high content immuno-
detection based approaches. 
BMC Cell Biol. 2010, Jan 20;11; 5. IF: 2.654  

 
6 Theodoratou E, Campbell H, Tenesa A, Houlston R, Webb E, Lubbe S, Broderick 

P, Gallinger S, Croitoru EM, Jenkins MA, Win AK, Cleary SP, Koessler T, 
Pharoah PD, Küry S, Bézieau S, Buecher B, Ellis NA, Peterlongo P, Offit K, 
Aaltonen LA, Enholm S, Lindblom A, Zhou XL, Tomlinson IP, Moreno V, Blanco I, 
Capellà G, Barnetson R, Porteous ME, Dunlop MG, Farrington SM.  
A large-scale meta-analysis to refine colorectal cancer risk estimates associated 
with MUTYH variants.  
Br J Cancer. 2010, Dec 7;103(12); 1875-84. IF: 4.346   

 
7 Tomlinson IP, Dunlop M, Campbell H, Zanke B, Gallinger S, Hudson T, Koessler 

T, Pharoah PD, Niittymäkix I, Tuupanenx S, Aaltonen LA, Hemminki K, Lindblom 
A, Försti A, Sieber O, Lipton L, van Wezel T, Morreau H, Wijnen JT, Devilee P, 
Matsuda K, Nakamura Y, Castellví-Bel S, Ruiz-Ponte C, Castells A, Carracedo A, 
Ho JW, Sham P, Hofstra RM, Vodicka P, Brenner H, Hampe J, Schafmayer C, 
Tepel J, Schreiber S, Völzke H, Lerch MM, Schmidt CA, Buch S, Moreno V, 
Villanueva CM, Peterlongo P, Radice P, Echeverry MM, Velez A, Carvajal-
Carmona L, Scott R, Penegar S, Broderick P, Tenesa A, Houlston RS. 
COGENT (COlorectal cancer GENeTics): an international consortium to study 
the role of polymorphic variation on the risk of colorectal cancer. 
Br J Cancer. 2010, Jan 19;102(2) :447-54. IF: 4.346  

 
8 Zecchin D, Bardelli A. 

Tracking the genomic evolution of breast cancer metastasis. 
Breast Cancer Res. 2010, Feb 2;12(1); 302. IF: 5.326  

 
9 Callari M, Cappelletti V, De Cecco L, Musella V, Miodini P, Veneroni S, 

Gariboldi M, Pierotti MA, Daidone MG.  
Gene expression analysis reveals a different transcriptomic landscape in female 
and male breast cancer. 
Breast Cancer Res Treat. 2010, Jul 13. IF:4.696  



 
10 Jakubowska A, Rozkrut D, Antoniou A, Hamann U, Lubinski J, on behalf of 

CIMBA, the Consortium of Investigators of Modifiers of BRCA1/2-Related 
Cancer: kConFab, UCI, MAYO, MBCSG, ModSqad, NCI, NICCC, OCGN, OUH, 
PBCS, SMC, SWE-BRCA, UPENN, IHCC, CNIO, DKFZ, HEBON, EMBRACE, 
FCCC, GEMO, Breast Cancer Family Registry, MUV, CBCS, MSKCC, GOG, 
OSU CCG, UTBCS, GC-HBOC, HCSC, HEBCS, INHERIT BRCAs. Other CIMBA 
contributing members were acknowledged as follow: kConFab: Chenevix-Trench 
G, Spurdle AB, Healey S, Chen X, Beesley J and kConFab Investigators; UCI: 
Neuhausen SL, Ding YC; MAYO: Couch FJ, Wang X, Karaus M; MBCSG: 
Peterlongo P, Manoukian S, Peissel B, Bonanni B, Viel A, Radice P; ModSqad: 
Szabo CI, Foretova L, Zikan M, Poppe B; NCI: Mai PL, Greene MH; NICCC: 
Lejbkowicz F, Rennert G; OCGN: Andrulis IL, Ozcelik H, Glendon G; OUH: 
Thomassen M, Gerdes AM, Kruse TA; PBCS: Caligo MA, Lombardi G; SMC: 
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